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摘　要：近年来，蛋白酶体的分子组成、亚基、生化机理、胞内功能等方面的研究受到广泛关注，发展迅速。蛋 白 酶

体的主要生物学功能包括：降解细胞内蛋白质、调节细胞周期、促进细胞凋亡、调节转录因子、增加抗原提呈等。在

寄生虫中，蛋白酶体不仅参与胞内寄生虫的生长发育调节，同时对宿主造成损伤，并可诱导宿主产生对其的免疫应

答。对寄生虫蛋白酶体的研究有助于深入了解寄生虫的入侵机制，为寄生虫病的防治提供新思路。作者对蛋白酶

体的结构、功能及寄生虫蛋白酶体的研究进展作一综述。

关键词：蛋白酶体；寄生虫；生物功能

中图分类号：Ｓ８５２．７　　　　文献标识码：Ａ　　　　文章编号：０３６６－６９６４（２０１２）０１－０００７－０７

收稿日期：２０１１－０４－２９

基金项目：家畜疫病病原生物学国家重点实验室开放基金（ＳＫＬＶＥＢ２００９ＫＦＫＴ０１４；ＳＫＬＶＥＢ２０１０ＫＦＫＴ０１０；ＳＫＬＶＥＢ２０１１ＫＦＫＴ００４）

作者简介：陈　佳（１９８３－），男，湖北孝感人，博士研究生，主要从事寄生虫分子生物学研究

＊通讯作者：黄思扬，Ｔｅｌ：０９３１－８３４２８１３，Ｅ－ｍａｉｌ：ｈｓｙ３７＠ｙａｈｏｏ．ｃｎ

Ａｄｖａｎｃｅｓ　ｏｎ　ｔｈｅ　Ｓｔｕｄｉｅｓ　ｏｆ　Ｐａｒａｓｉｔｅ　Ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅｓ

ＣＨＥＮ　Ｊｉａ１，２，ＷＵ　Ｓｏｎｇ－ｍｉｎｇ１，２，ＺＨＵ　Ｘｉｎｇ－ｑｕａｎ１，ＨＵＡＮＧ　Ｓｉ－ｙａｎｇ１＊

（１．Ｓｔａｔｅ　Ｋｅｙ　Ｌａｂｏｒａｔｏｒｙ　ｏｆ　Ｖｅｔｅｒｉｎａｒｙ　Ｅｔｉｏｌｏｇｉｃａｌ　Ｂｉｏｌｏｇｙ，Ｋｅｙ　Ｌａｂｏｒａｔｏｒｙ　ｏｆ　Ｖｅｔｅｒｉｎａｒｙ
Ｐａｒａｓｉｔｏｌｏｇｙ　ｏｆ　Ｇａｎｓｕ　Ｐｒｏｖｉｎｃｅ，Ｌａｎｚｈｏｕ　Ｖｅｔｅｒｉｎａｒｙ　Ｒｅｓｅａｒｃｈ　Ｉｎｓｔｉｔｕｔｅ，Ｃｈｉｎｅｓｅ　Ａｃａｄｅｍｙ　ｏｆ
Ａｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌ　Ｓｃｉｅｎｃｅｓ，Ｌａｎｚｈｏｕ７３００４６，Ｃｈｉｎａ；２．Ｃｏｌｌｅｇｅ　ｏｆ　Ｖｅｔｅｒｉｎａｒｙ　Ｍｅｄｉｃｉｎｅ，Ｓｏｕｔｈ　Ｃｈｉｎａ

Ａｇｒｉｃｕｌｔｕｒａｌ　Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ，Ｇｕａｎｇｚｈｏｕ５１０６４２，Ｃｈｉｎａ）

Ａｂｓｔｒａｃｔ：Ｍａｊｏｒ　ａｄｖａｎｃｅｓ　ｈａｖｅ　ｂｅｅｎ　ａｃｈｉｅｖｅｄ　ｒｅｃｅｎｔｌｙ　ｉｎ　ｔｈｅ　ｍｏｌｅｃｕｌａｒ　ｃｏｍｐｏｓｉｔｉｏｎ　ｏｆ　ｔｈｅ　ｐｒｏｔｅａ－
ｓｏｍｅｓ，ｔｈｅｉｒ　ｓｕｂｕｎｉｔｓ，ｂｉｏｃｈｅｍｉｃａｌ　ｍｅｃｈａｎｉｓｍｓ　ａｎｄ　ｉｎｔｒａｃｅｌｌｕｌａｒ　ｆｕｎｃｔｉｏｎｓ．Ｍａｎｙ　ｃｅｌｌｕｌａｒ　ｆｕｎｃ－
ｔｉｏｎｓ　ａｎｄ　ｐｒｏｃｅｓｓｅｓ　ａｒｅ　ｃｏｎｓｅｒｖｅｄ　ｉｎ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅｓ　ｉｎｃｌｕｄｉｎｇ　ｐｒｏｔｅｏｌｙｔｉｃ　ｆｕｎｃｔｉｏｎｓ，ｔｈｅ　ｒｅｇｕｌａｔｉｏｎ　ｏｆ
ｃｅｌｌ　ｃｙｃｌｅ，ａｐｏｐｔｏｓｉｓ　ａｎｄ　ｔｒａｎｓｃｒｉｐｔｉｏｎ　ｆａｃｔｏｒ，ｅｎｈａｎｃｅｍｅｎｔ　ｏｆ　ａｎｔｉｇｅｎ　ｐｒｅｓｅｎｔａｔｉｏｎ．Ｉｎ　ｐａｒａｓｉｔｅｓ，

ｔｈｅ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｓ　ｉｎｖｏｌｖｅｄ　ｉｎ　ｔｈｅ　ｒｅｇｕｌａｔｉｏｎ　ｏｆ　ｃｅｌｌ　ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｔｉｏｎ　ａｎｄ　ｒｅｐｌｉｃａｔｉｏｎ，ｐａｒｔｉｃｉｐａｔｉｏｎ　ｉｎ
ｉｍｐａｉｒｍｅｎｔ　ｏｎ　ｈｏｓｔｓ，ａｎｄ　ｃｏｕｌｄ　ｔｈｅｒｅｆｏｒｅ　ｂｅ　ａｎ　ａｎｔｉｇｅｎ　ｉｎｄｕｃｉｎｇ　ｉｍｍｕｎｅ　ｒｅｓｐｏｎｓｅ　ｉｎ　ｔｈｅ　ｈｏｓｔ．
Ｓｔｕｄｉｅｓ　ｏｎ　ｐａｒａｓｉｔｅ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅｓ　ｗｉｌｌ　ｂｅ　ｂｅｎｅｆｉｃｉａｌ　ｆｏｒ　ｂｅｔｔｅｒ　ｕｎｄｅｒｓｔａｎｄｉｎｇ　ｏｆ　ｍｅｃｈａｎｉｓｍｓ　ｉｎ　ｈｏｓｔ
ｃｅｌｌ　ｉｎｖａｓｉｏｎ　ｂｙ　ｐａｒａｓｉｔｅｓ，ａｌｓｏ　ｐｒｏｖｉｄｉｎｇ　ａ　ｎｅｗ　ｔｈｒｅａｄ　ｆｏｒ　ｐｒｅｖｅｎｔｉｏｎ　ａｎｄ　ｃｏｎｔｒｏｌ　ｏｆ　ｐａｒａｓｉｔｅｓ．
Ｔｈｅｒｅｆｏｒｅ，ｔｈｉｓ　ａｒｔｉｃｌｅ　ｒｅｖｉｅｗｓ　ｒｅｃｅｎｔ　ｐｒｏｇｒｅｓｓ　ｃｏｎｃｅｒｎｉｎｇ　ｔｈｅ　ｓｔｒｕｃｔｕｒｅ　ａｎｄ　ｆｕｎｃｔｉｏｎｓ　ｏｆ　ｐｒｏｔｅａ－
ｓｏｍｅｓ，ｉｎ　ｐａｒｔｉｃｕｌａｒ，ｔｈｅ　ｐａｒａｓｉｔｅ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅｓ．
Ｋｅｙ　ｗｏｒｄｓ：ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅｓ；ｐａｒａｓｉｔｅｓ；ｂｉｏｌｏｇｉｃａｌ　ｆｕｎｃｔｉｏｎ

　　蛋白酶体是一种高度保守的多价催化蛋白酶复

合物，广泛存在于真核细胞内［１］。蛋白酶体 不 仅 可

以催化异常蛋白质的降解，而且参与许多由蛋白质

水解调控的生理过程，包括催化限速酶（如鸟氨酸脱

羧酶）、转录因子（如ＩκＢ）、重要的调节蛋白（如细胞

周期 蛋 白）的 快 速 降 解。此 外，它 还 在 转 录 因 子

ＮＦκＢ的激活以 及 抗 原 提 呈 过 程 中 起 着 重 要 作 用。
蛋白酶体在寄生虫中普遍存在，并发挥着十分重要

的作用。蛋白酶体具有改变寄生虫宿主细胞形态、
降解细胞内的细胞质和细胞核蛋白、调控细胞有丝
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分裂静止期因子、识别虫体表面抗原、清除变性和衰

亡的蛋白等重要功能［２］。寄生虫蛋白酶体参与调控

病原入侵宿主，并在与宿主长期共存过程中发挥多

种生物学作用，对寄生虫蛋白酶体的深入研究将有

利于了解寄生虫入侵宿主的分子机制。作者对寄生

虫蛋白酶体的研究进展进行综述。

１　蛋白酶体的结构

１．１　蛋白酶体的分子组成

在真核细胞中，细胞内蛋白的降解主要由泛素－
蛋白酶体系统进行调控［３］。细胞内被泛素化的蛋白

随即迅速地被蛋白酶体所降解。因蛋白酶体密度梯

度离心的沉降 系 数 为２６Ｓ，故 又 称 其 为２６Ｓ蛋 白 酶

体［４］。２６Ｓ蛋白酶体是１个相对分子质量约２　０００
ｋｕ，依赖于ＡＴＰ的蛋白水解酶复合体，广泛存在于

真核细胞中［３，５］。２６Ｓ蛋白酶体主要由２个１９Ｓ复

合体和１个２０Ｓ蛋 白 水 解 活 性 中 心 所 组 成，而 且

２６Ｓ蛋白酶体是一种由模块方式构成的有活力（Ｄｙ－
ｎａｍｉｃ）的结构，一个圆柱状的２０Ｓ催化中心复合体

形成主体模块，在其一端或者两端有１９Ｓ复合体构

成的帽 状 模 块，１９Ｓ也 称 为 蛋 白 酶 体 激 活 剂（ＰＡ）

７００，呈现出底物特异性和调节活性。同时另一个被

称为１１Ｓ（ＰＡ２８）的 复 合 体 可 以 取 代１９Ｓ并 激 活 短

肽的蛋白水解［６］。

１．２　２０Ｓ蛋白酶体的结构

Ｆｅｒｒｅｌｌ［７］等在２０００年 描 述 了２０Ｓ蛋 白 酶 体 的

结构组成。２０Ｓ蛋白酶体相对分 子 质 量 约７００ｋｕ，

由２８个亚单位所组成，它们有相近的相对分子质量

大小，即在２０～３５ｋｕ，但是等电点范围较广，在４．５

～８．７。在电子显微镜下，这些亚单位呈现出空心的

圆柱体排列方式，圆柱体由４个折叠环所组成，每个

环包含７个亚单位。２个外层的空心（顶部和底部）

结构由α亚单位所组成（α１－α７），内层的空心结构是

由β（β１－β７）亚单位形成的２个环组成，且位于复合

体的中心部位。

２０Ｓ复合体又称为２０Ｓ催化中心粒子（ＣＰ），是

２６Ｓ的蛋白水解中心位点。构成２０Ｓ复合体外层环

的α亚单位被认为是底物进入复合体内部蛋白水解

区室 的 一 道 门 槛，β亚 单 位 则 负 责 催 化 底 物 的 降

解［８］。α亚 单 位 具 备 形 成 环 的 能 力，而 且 对β环 的

形成也是十分 必 要 的，α亚 单 位 也 是１９Ｓ和１１Ｓ调

节复合体的结合位点［９］。

１．３　１９Ｓ的结构

１９Ｓ又称为１９Ｓ调 节 粒 子（ＲＰ）。在 蛋 白 被 降

解之前，ＲＰ就依附于α环的表面，在指导底物进入

中心蛋白水 解 区 之 前，对 底 物 进 行 加 工。ＲＰ可 分

为２个主要 的 区 域，即 盖 部 和 基 底 部。盖 部 包 含８
到９个 亚 单 位：ＲＰＮ３～９、ＲＰＮ１１～１２。它 们 介 导

底物早期的结合和加工。基底部包含６个ＡＴＰ酶

依赖 性 亚 单 位 和２个 非 ＡＴＰａｓｅ依 赖 性 亚 单 位：

ＲＰＴ１～６、ＲＰＮ１和 ＲＰＮ２。它 们 可 以 展 开 底 物 并

指导 底 物 进 入 ＣＰ之 中［１０］。另 一 个 亚 单 位 就 是

ＲＰＮ１０，以前被认为是在盖部和基底部之间形成铰

链，最近有研 究 发 现 ＲＰＮ１０的 主 要 功 能 可 能 是 向

蛋白 酶 体 往 返 运 输 蛋 白，尤 其 是 朝 向１９Ｓ基 底

部［１１］。

２　蛋白酶体的生物学功能

２．１　蛋白酶体的水解活性

蛋白酶体是具有催化活性的多功能酶，具有胰

凝乳蛋白酶、胰蛋白酶、半胱天冬酶样活性。蛋白酶

体的 蛋 白 质 水 解 作 用 需 要 泛 素（Ｕｂｉｑｕｉｔｉｎ）参 加。
泛素在酶的催化下，相互结合成多聚泛蛋白链，并与

底物靶蛋白形成多聚泛素化蛋白而被２６Ｓ蛋白酶体

所捕获。蛋白酶 体 的ＲＰ基 底 部 ＡＴＰ酶 亚 基 水 解

ＡＴＰ提供能 量，有 助 于 底 物 蛋 白 质 的 去 折 叠 及 变

性，同时，α环 口 打 开，底 物 蛋 白 进 入 蛋 白 酶 体 活 性

部位，被蛋白酶体所降解［１２－１３］。

２．２　调节细胞周期

蛋白酶体可通过降解细胞周期相关蛋白而达到

调节细胞 周 期 的 目 的。研 究 表 明 蛋 白 酶 体 可 降 解

Ｇ１细 胞 周 期 蛋 白、有 丝 分 裂 细 胞 周 期 蛋 白，而 且

ＳＫｐ２可识别并 促 进ｐ２７蛋 白 泛 素 化，从 而 被 蛋 白

酶体降解，而ｐ２７是细胞周期调节蛋白依赖性激酶

（ＣＤＫ）抑制因子，主要阻止细胞从Ｇ１期到Ｓ期，因
此ｐ２７的降解必然能调节细胞周期［１４］。

２．３　调节转录因子

蛋白酶体可催化转录因子ＮＦ－κＢ的前体Ｐ１０５
和内质网膜结合型转录因子５１ｙ１２３的加工，参与活

性分子的生成［１３］。当细胞未受刺激时，核转录因子

ＮＦ－κＢ的核定位 序 列 被 抑 制 蛋 白ＩκＢ结 合，ＮＦ－κＢ
停留在胞质中不发挥作用；当细胞受到刺激后，磷酸

化激酶使ＩκＢ发生磷酸化，泛素连接酶识别磷酸化

的ＩκＢ，继而使其泛素化，最后被蛋白酶体识别并降

解。ＩκＢ被降解后，ＮＦ－κＢ的核定位序列暴露出来，

８
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ＮＦ－κＢ进入核内与靶基因的特定序列结合，从而调

控相关基因的转录和表达［１５］。

２．４　增强抗原提呈

蛋白酶体中的免疫蛋白酶体，即β催 化 亚 基 中

编码ＬＭＰ２、ＬＭＰ７、ＭＥＣＬ－１等蛋白酶体的基因，由
于与主要组织相容性复合体（ＭＨＣ）基因区域 内 的

抗原加工相关转运物（Ｔｒａｎｓｐｏｒｔｅｒ　ａｓｓｏｃｉａｔｅｄ　ｗｉｔｈ
ａｎｔｉｇｅｎ　ｐｒｏｃｅｓｓｉｎｇ，ＴＡＰ）基 因 相 邻 近，因 而 可 显 著

地被ＩＦＮ－γ诱 导［１６］。由 于 内 源 性 蛋 白 质 可 经 蛋 白

酶体降解后，形 成 抗 原 肽，供 Ｔ细 胞 的 ＴＣＲ识 别，
因此蛋白酶体被ＩＦＮ－γ诱导刺激后，ＬＭＰ２、ＬＭＰ７、

ＭＥＣＬ－１等蛋白酶体亚基的表 达 增 加，蛋 白 酶 体 的

活性也随之 增 强，进 而 增 强 抗 原 肽 的 产 生［１７］，从 而

诱导性地增强了抗原提呈。

２．５　调节细胞凋亡

蛋白酶体对凋亡的调节通过调节 ＮＦ－κＢ、半胱

天冬酶和ｐ５３（促进细胞凋亡调控因子）的作用而实

现。蛋白酶体激活转录因子ＮＦ－κＢ，被活化 的 ＮＦ－
κＢ继而激活抗凋亡因子的转录［１８］。而且ＮＦ－κＢ的

激活可使半胱天冬酶失活而刺激肿瘤坏死因子。当

另一种重要的促进细胞凋亡的调控因子ｐ５３与细胞

内调节物癌基因蛋白 ＭＤＭ２结合后，可促进ｐ５３的

泛素化，从而被蛋白酶体识别并降解，以调节细胞凋

亡［１９］。

３　寄生虫蛋白酶体的研究进展

３．１　贾第虫

１９９９年Ｅｍｍｅｒｌｉｃｈ等利用蛋白质２Ｄ电泳技术

对蓝氏贾第虫２０Ｓ蛋白酶体进行了研究，发现蓝氏

贾第虫与其它真核生物一样也存在２０Ｓ蛋白酶体，
而且２０Ｓ蛋 白 酶 体 存 在７种α和β亚 单 位［２０］。

Ｂｏｕｚａｔ等于２０００年对蓝氏贾第虫蛋白酶体亚单位

进行了鉴定，经系统分类研究表明，α亚单位基因家

族进化 较 快，在 古 细 菌（Ａｒｃｈａｅ）中 仅 有 一 个 亚 单

位，到真核生物发展到７个亚单位甚至更多［２１］。

３．２　阿米巴原虫

缺乏可识别的线粒体的阿米巴属（虽然编码线

粒体 源 蛋 白 基 因 的 存 在 表 明 了 线 粒 体 部 件 的 存

在［２２］），被认为 是 原 始 的 真 核 细 胞 模 型。对 其 相 关

蛋白酶体的研究发现，溶组织阿米巴原虫蛋白酶体

亚单位基因与哺乳动物蛋白酶体呈现出很高的同源

性（和鼠的同 源 性 达 到６０．１％，和 人 的 同 源 性 达 到

６０．５％）。但与嗜酸热原体和酿酒酵母的同源性相

对较低，分别为３９．５％ 和５３．８％。同样，推测的非

ＡＴＰ酶活性蛋白酶体亚单位（Ｎｏｎ－ＡＴＰａｓｅ）的氨基

酸序列和人 及 酵 母 的 同 源 性 很 高［２３］。经 蛋 白 酶 体

乳胞素（Ｌａｃｔａｃｙｓｔｉｎ）抑制试验研究证实，溶组织阿

米巴和侵袭性内阿米巴的蛋白酶体涉及到滋养体向

包囊的 转 换，但 是 并 不 涉 及 侵 袭 性 内 阿 米 巴 的 脱

囊［２４］。２００２年经研究揭示了溶组织内阿米巴 原 虫

的蛋白酶体在胞内的分布，发现其并不存在于细胞

核中，同时提示这种与其他真核细胞不同的分布情

况与虫体自身的特殊性有关［２５］。

３．３　利什曼原虫

聚丙烯酰胺凝胶电泳（ＳＤＳ－ＰＡＧＥ）分析纯化的

墨西哥利什曼原虫蛋白酶体，呈现出１０个不同的蛋

白点，相对分子质量在２２～３２ｋｕ，表明其蛋白酶体

亚单位呈现出与真核生物蛋白酶体亚单位一样的复

杂性［２６］。对蛋白酶体的抑制试验研究表明，高浓度

的乳胞素对墨西哥利什曼原虫的复制有抑制作用，
然而 ＭＧ１３２只 需 要 正 常 浓 度 就 产 生 抑 制 效 果，这

种差别的出现可能与墨西哥利什曼原虫对乳胞素和

ＭＧ１３２的 吸 收 存 在 差 别 有 关 系［２６］。同 样，经 乳 胞

素抑制试验证实，完整的蛋白酶体对恰氏利什曼原

虫的复制和其无鞭毛体的存活是必需的［２７］。

Ｃｈｒｉｓｔｅｎｓｅｎ等鉴定了１个新的２０Ｓ蛋白酶体α
亚单位，即ＬｅＰａ，其在人体内具有免疫原性。其次，

ＬｅＰａ　ＤＮＡ疫苗可以减少硕大利什曼原虫感染的鼠

的损伤部位［２８］。并且Ｃｏｕｖｒｅｕｒ等证实了利什曼原

虫蛋白酶体 具 有 强 烈 的 免 疫 原 性［２９］。还 有 研 究 表

明，蛋白酶体依赖的细胞凋亡样机制存在于利什曼

原虫亚马逊亚种，并且活跃于无鞭毛体阶段，可通过

宿主 细 胞 的 Ｌ－精 氨 酸－ＮＯ 途 径 而 被 诱 导［３０］。在

２００５年，Ｆｏｒｇｅｔ等研究发现一个与蛋白酶体降解有

关的新机制，即在感染的早期阶段，ＳＴＡＴ１α可被蛋

白酶体 降 解，加 上ＪＡＫ２被ＳＨＰ－１所 阻 断，从 而 虫

体阻断宿主细胞产生ＩＦＮ－γ ［３１］。最 近 也 有 关 于 细

胞信号转导的研究，发现泛素－蛋白酶体途径参与了

翻译后 蛋 白 的 调 节，而 且 这 种 调 节 靶 向 细 胞 核 信

号［３２］。同时还发现了ＳＴＡＴ２蛋白水平的降解是由

虫体的无鞭 毛 体 通 过 蛋 白 酶 体 依 赖 性 的 方 式 所 诱

导［３３］。

３．４　疟原虫

Ｇａｎｔｔ等于１９９８年通过蛋白酶体抑制试验，间

接地证明了疟原虫存在蛋白酶体。经研究发现，乳

胞素体外抑制伯氏疟原虫红细胞内和红细胞外的发
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育，但 是 不 能 抑 制 子 孢 子 穿 透 进 入 宿 主 细 胞［３４］。

Ｃｅｒｔａｄ等在１９９９年 研 究 发 现 乳 胞 素 在 相 同 的 浓

度，可以抑制３系不同的恶性疟原虫的生长，而且抑

制效果显示氯喹抑制型虫株表现出比氯喹敏感型虫

株效果 更 好［３５］。２０００年Ｌｉ等 克 隆 了 恶 性 疟 原 虫

２０Ｓ蛋白酶体β亚单位［３６］。最近对蛋白酶体的抑制

剂进行了研究，发现了一些新的抑制剂，从而为研制

新的抗疟原虫药物提供了新的思路［３７－４０］。

３．５　弓形虫

Ｐａｕｇａｍ等于２００１年 通 过 细 胞 内 定 位 和 检 测

特异性肽活性对弓形虫蛋白酶体进行了鉴定，利用

免疫荧光技术（弓形虫特异性蛋白酶体抗体）和共聚

焦显微技术对蛋白酶体的研究证明，与存在于真核

细胞细胞质和细胞核中的蛋白酶体相比，弓形虫蛋

白酶体仅存在于细胞质中，而且具有虫体外胰凝乳

蛋白 酶 样 活 性，其 Ｋｍ 值 和 真 核 细 胞 相 近［４１］。

Ｓｈａｗ等［４２］应用３种蛋白酶体抑制剂（乳胞素、蛋白

酶体抑制剂１、ＭＧ－１３２）作 用 于 弓 形 虫，Ｐａｕｇａｍ等

用（１０ｍｍｏｌ·Ｌ－１乳 胞 素［４２］或５ｍｍｏｌ·Ｌ－１胶 霉

毒素［４３］）预处 理 速 殖 子 发 现，这 些 抑 制 剂 虽 然 没 有

阻断弓形虫侵入宿主细 胞 及ＰＶ膜 的 形 成，但 是 弓

形虫的生长很快受到抑制，而且它的子代芽孢的形

成、释放以及ＤＮＡ的 合 成 也 受 到 阻 碍。从 而 也 提

示了蛋白酶体并非原虫形成侵袭活性和侵入宿主细

胞所必需的。

Ｓｈａｗ等［３４］用乳 胞 素 预 处 理 宿 主 细 胞，结 果 显

示被预处理的宿主细胞对弓形虫的进入，寄生空泡

的形成以及弓形虫的生长和复制毫无影响。因此也

证明宿主细胞的蛋白酶体活性不是弓形虫在胞内的

发育 所 必 需，且 无 重 要 作 用。Ｓｈａｗ等 在 研 究 中 还

发现，只有乳胞素才能引起寄生虫形态的改变，且对

弓形虫的生活周期产生明显的影响。而乳胞素又是

２０Ｓ蛋白酶体的特异性抑制剂［４２］，由此说明，２０Ｓ蛋

白酶体存在或作用于弓形虫的胞膜、胞质及内质网

上，并参与和维持着弓形虫的生长、复制。

２００６年Ｉｓｈｉｉ等 对 免 疫 蛋 白 酶 体 靶 向 弓 形 虫

ＳＡＧ１的ＭＨＣ－１类免疫应答进行了研究，经过融合

表达ＬＡＭＰ７和弓 形 虫ＳＡＧ１基 因，经 小 鼠 免 疫 保

护性分析，结果显示免 疫 蛋 白 酶 体ＬＡＭＰ７能 明 显

提高小鼠的针对ＳＡＧ１基因的免疫保护性［４４］。

３．６　血吸虫

１９９９年至２００２年间对血吸虫的蛋白酶体进行

了研究，仅仅鉴定了蛋白酶体的２个亚单位［４５－４６］，其

中Ｎａｂｈａｎ等利用ＲＮＡ干扰技术鉴定了曼氏血吸

虫 ＲＰ 亚 单 位 ＳｍＲＰＮ１１／ＰＯＨ１，证 明 了 ＳｍＲ－
ＰＮ１１／ＰＯＨ１的缺失将出现虫体的致 死 性 表 型［４６］。

Ｒａｍ等对曼氏血吸虫的蛋白酶体研究发现，蛋白酶

体的活性可能由钙离子所调节，而这种调节又是通

过一 个８ｋｕ的 钙 离 子 结 合 蛋 白（ＣａＢＰ）所 介 导

的［４７］。

Ｇｕｅｒｒａ－Ｓá等证明了曼氏血吸虫功能性蛋白酶

体的存 在，并 且 其 功 能 可 被 蛋 白 酶 体 抑 制 剂 所 抑

制［４８］。最近有研究发现，曼氏血吸虫蛋白酶体复合

体在血吸虫的尾蚴、童虫和成虫阶段的表达量存在

差异，其亚单位ＳｍＲＰＮ１１／ＰＯＨ１是血吸虫蛋白酶

体复合体的 必 要 亚 基［４９］。对 从 曼 氏 血 吸 虫 不 同 发

育阶段纯化的２０Ｓ蛋白酶体进行了蛋白质组学的研

究，发现其不同阶段的蛋白酶体亚基存在着多样性

变化，经 Ｗｅｓｔｅｒｎ　ｂｌｏｔｔｉｎｇ分 析 发 现 不 同 的 亚 单 位

呈现不同的反应模式，提示血吸虫不同发育阶段蛋

白酶体结构的变化［５０］。
我国的洪炀 等 对 日 本 血 吸 虫 的α２（ＳｊＰＳＭＡ２）

亚 单 位 进 行 了 克 隆 表 达 和 功 能 分 析，结 果 表 明

ＳｊＰＳＭＡ２在血吸虫的不同时期表达量存在差异，提
示ＳｊＰＳＭＡ２基因在血吸虫生长发育过程中发挥重

要作用，同时经 Ｗｅｓｔｅｒｎ　ｂｌｏｔｔｉｎｇ鉴定，提示该重组

蛋白具有发展为抗血吸虫病候选疫苗及新药靶的潜

力［５１］。

２０１０年Ｂｏｔｈｌｈｏ－Ｍａｃｈａｄｏ等 研 究 了 存 在 于 曼

氏血吸虫 体 内 的 蛋 白 酶 体 抑 制 物ＰＩ３１，发 现ＰＩ３１
在曼氏血吸虫的整个生活史阶段均表达，而且具有

一种保守的结构域，并对成虫的蛋白酶体起到抑制

作用［５２］。最近 有 研 究 发 现，泛 素－蛋 白 酶 体 途 径 在

曼氏血吸虫虫卵生物学中能发挥多重作用，有利于

其“逃离”宿主［５３］。

３．７　锥虫

锥虫蛋白酶体是研究较为深入的寄生虫蛋白酶

体，于１９９８年首次纯化并鉴定了布氏锥虫的蛋白酶

体，并通过乳胞素抑制试验，发现其蛋白酶体参与对

细胞周期的调节［５４］。后来，经Ｖａｎ等进一步研究证

实了蛋白酶 体 参 与 细 胞 周 期 蛋 白 的 调 节［５５］。研 究

发现，锥虫２０Ｓ蛋白酶体相对分子质量小于其对应

的哺乳动物细 胞２０Ｓ蛋 白 酶 体，而 且 经２Ｄ电 泳 仅

呈现２６个蛋 白 位 点，远 小 于 鼠 肝 细 胞２０Ｓ蛋 白 酶

体［５６］。锥虫２０Ｓ蛋 白 酶 体 可 被 一 种 相 对 分 子 质 量

为２６ｋｕ的蛋白所激活（ＰＡ２６），而且ＰＡ２６可以同
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时激活锥虫和鼠的２０Ｓ蛋白酶体，人的２０Ｓ蛋白酶

体激活因子ＰＡ２８α可激活鼠的２０Ｓ蛋白酶体，但不

能激活锥虫２０Ｓ蛋白酶体［５７］。
对锥虫１９Ｓ蛋白酶体的研究发现，ＲＰＮ１０对于

ＲＰＮ的形成不是必需的，但是对于其功能的形成是

必需的［５８］。经乳胞素抑制试验研究发现，蛋白酶体

涉及到锥虫 无 鞭 毛 体 到 鞭 毛 体 阶 段 的 转 换［５９］。最

近有 关 于 锥 虫 诱 导 的 免 疫 蛋 白 酶 体 的 研 究，经２Ｄ
电泳和ＲＴ－ＰＣＲ试 验 比 较 了 感 染 的 和 未 被 感 染 细

胞的蛋白酶体，未出现所预期的２０Ｓ蛋白酶体表达

的变化，而是出现了被感染细胞蛋白酶体胰蛋白酶

活性和胰凝乳蛋白酶活性的增高［６０］。

４　小结和展望

蛋白酶体在真核生物中普遍存在，而且具有众

多生物学功能。对寄生虫蛋白酶体的研究发现蛋白

酶体在寄生虫中具有特殊的生物学功能。弓形虫、
利什曼原虫中蛋白酶体的研究揭示了蛋白酶体在介

导其生长发育、对外界环境的应激等方面有重要作

用。对血吸虫和弓形虫蛋白酶体免疫原性的研究表

明，蛋白酶体在寄生虫疫苗研制方面具有潜在的价

值。对寄生虫蛋白酶体抑制剂的研究，表明蛋白酶

体能够成为药物靶标，对于新型抗寄生虫药物的研

发具有重要指导作用。
但是，至今有关寄生虫蛋白酶体的生物学功能

研究还不够深入，在许多方面亟待深入研究。例如：
有关蛋白酶体在寄生虫生活史发育阶段的转换中是

否发挥着重要作用？溶酶体自体吞噬途径与寄生虫

蛋白酶体的功能关系有待解决。虽然有包括华支睾

吸虫、血吸虫和类圆线虫在内的有关蠕虫蛋白酶体

的研究［５１，６１－６２］，但是 仍 然 缺 乏 对 其 他 重 要 的 人 兽 共

患的蠕虫蛋白酶体的相关研究。因此，对寄生虫蛋

白酶体的深入研究将使我们能更深入地了解寄生虫

的生物学特性，进而有助于对寄生虫病的防控。
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２０００，２５（２）：８３－８８．
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ｃｅｓｓｉｎｇ［Ｊ］．Ｃｅｌｌ，２０００，１０２（５）：５７７－５８６．
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Ｅｆｆｅｃｔ　ｏｆ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎｈｉｂｉｔｏｒｓ　ｏｎ　ｔｈｅ　ｇｒｏｗｔｈ，ｅｎｃｙｓ－
ｔａｔｉｏｎ，ａｎｄ　ｅｘｃｙｓｔａｔｉｏｎ　ｏｆ　Ｅｎｔａｍｏｅｂａ　ｈｉｓｔｏｌｙｔｉｃａ　ａｎｄ
Ｅｎｔａｍｏｅｂａ　ｉｎｖａｄｅｎｓ［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｏｌ　Ｒｅｓ，２００２，８８
（５）：４５４－４５９．

［２５］　ＳＮＣＨＥＺ　Ｒ，ＡＬＡＧＮ　Ａ，ＳＴＯＣＫ　Ｒ　Ｐ．Ｅｎｔａｍｏｅｂａ
ｈｉｓｔｏｌｙｔｉｃａ：ｉｎｔｒａｃｅｌｌｕｌａｒ　ｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎ　ｏｆ　ｔｈｅ　ｐｒｏｔｅａ－
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［２８］　ＣＨＲＩＳＴＥＮＳＥＮ　Ｃ　Ｂ，ＪＯＲＧＥＮＳＥＮ　Ｌ，ＪＥＮＳＥＮ　Ａ
Ｔ，ｅｔ　ａｌ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒ　ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓａｔｉｏｎ　ｏｆ　ａ　Ｌｅｉｓｈｍａｎｉａ
ｄｏｎｏｖａｎｉ　ｃＤＮＡ　ｃｌｏｎｅ　ｗｉｔｈ　ｓｉｍｉｌａｒｉｔｙ　ｔｏ　ｈｕｍａｎ　２０Ｓ

ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ａ－ｔｙｐｅ　ｓｕｂｕｎｉｔ［Ｊ］．Ｂｉｏｃｈｉｍ　Ｂｉｏｐｈｙｓ　Ａｃ－
ｔａ，２０００，１５００（１）：７７－８７．

［２９］　ＣＯＵＶＲＥＵＲ　Ｂ，ＢＯＬＬＥＮ　Ａ，ＤＵＪＡＲＤＩＮ　Ｊ　Ｃ，ｅｔ　ａｌ．
Ｍｏｒｅ　ｐａｎａｎｔｉｇｅｎｓ　ｉｎ　Ｌｅｉｓｈｍａｎｉａ［Ｊ］．Ｔｒｅｎｄｓ　Ｐａｒａｓｉ－
ｔｏｌ，２００１，１７（２）：６３－６４．

［３０］　ＨＯＬＺＭＵＬＬＥＲ　Ｐ，ＳＥＲＥＮＯ　Ｄ，ＣＡＶＡＬＥＹＲＡ　Ｍ，

ｅｔ　ａｌ．Ｎｉｔｒｉｃ　ｏｘｉｄｅ－ｍｅｄｉａｔｅｄ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｄｅｐｅｎｄｅｎｔ　ｏｌ－

ｉｇｏｎｕｃｌｅｏｓｏｍａｌ　ＤＮＡ　ｆｒａｇｍｅｎｔａｔｉｏｎ　ｉｎ　Ｌｅｉｓｈｍａｎｉａ
ａｍａｚｏｎｅｎｓｉｓ　ａｍａｓｔｉｇｏｔｅｓ［Ｊ］．Ｉｎｆｅｃｔ　Ｉｍｍｕｎ，２００２，

７０（７）：３７２７－３７３５．
［３１］　ＦＯＲＧＥＴ　Ｇ，ＧＲＥＧＯＲＹ　Ｄ　Ｊ，ＯＬＩＶＩＥＲ　Ｍ．Ｐｒｏｔｅａ－

ｓｏｍｅ－ｍｅｄｉａｔｅｄ　Ｄｅｇｒａｄａｔｉｏｎ　ｏｆ　ＳＴＡＴ１ａｌｐｈａ　ｆｏｌｌｏｗ－
ｉｎｇ　ｉｎｆｅｃｔｉｏｎ　ｏｆ　ｍａｃｒｏｐｈａｇｅｓ　ｗｉｔｈ　Ｌｅｉｓｈｍａｎｉａ　ｄｏｎｏ－
ｖａｎｉ［Ｊ］．Ｊ　Ｂｉｏｌ　Ｃｈｅｍ，２００５，２８０（３４）：３０５４２－
３０５４９．

［３２］　ＤＵＢＥＳＳＡＹ　Ｐ，ＢＬＡＩＮＥＡＵ　Ｃ，ＢＡＳＴＩＥＮ　Ｐ，ｅｔ　ａｌ．
Ｃｅｌｌ　ｃｙｃｌｅ－ｄｅｐｅｎｄｅｎｔ　ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ　ｒｅｇｕｌａｔｉｏｎ　ｂｙ　ｔｈｅ

ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｐａｔｈｗａｙ　ａｎｄ　ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎ　ｏｆ　ｔｈｅ　ｎｕ－
ｃｌｅａｒ　ｔａｒｇｅｔｉｎｇ　ｓｉｇｎａｌ　ｏｆ　ａ　Ｌｅｉｓｈｍａｎｉａ　ｍａｊｏｒ　Ｋｉｎ－１３
ｋｉｎｅｓｉｎ［Ｊ］．Ｍｏｌ　Ｍｉｃｒｏｂｉｏｌ，２００６，５９（４）：１１６２－１１７４．

［３３］　ＸＩＮ　Ｌ，ＬＩ　Ｋ，ＳＯＯＮＧ　Ｌ．Ｄｏｗｎ－ｒｅｇｕｌａｔｉｏｎ　ｏｆ　ｄｅｎｄｒｉｔ－
ｉｃ　ｃｅｌｌ　ｓｉｇｎａｌｉｎｇ　ｐａｔｈｗａｙｓ　ｂｙ　Ｌｅｉｓｈｍａｎｉａ　ａｍａｚｏｎｅｎｓｉｓ
ａｍａｓｔｉｇｏｔｅｓ［Ｊ］．Ｍｏｌ　Ｉｍｍｕｎｏｌ，２００８，４５（１２）：３３７１－
３３８２．

［３４］　ＧＡＮＴＴ　Ｓ　Ｍ，ＭＹＵＮＧ　Ｊ　Ｍ，ＢＲＩＯＮＥＳ　Ｍ　Ｒ，ｅｔ　ａｌ．
Ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎｈｉｂｉｔｏｒｓ　ｂｌｏｃｋ　ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔ　ｏｆ　Ｐｌａｓｍｏ－
ｄｉｕｍ　ｓｐｐ［Ｊ］．Ａｎｔｉｍｉｃｒｏｂ　Ａｇｅｎｔｓ　Ｃｈｅｍｏｔｈｅｒ，１９９８，

４２（１０）：２７３１－２７３８．
［３５］　ＣＥＲＴＡＤ　Ｇ，ＡＢＲＡＨＥＭ　Ａ，ＧＥＯＲＧＥＳ　Ｅ，ｅｔ　ａｌ．

Ｃｌｏｎｉｎｇ　ａｎｄ　ｐａｒｔｉａｌ　ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓａｔｉｏｎ　ｏｆ　ｔｈｅ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ
Ｓ４ＡＴＰａｓｅ　ｆｒｏｍ　Ｐｌａｓｍｏｄｉｕｍ　ｆａｌｃｉｐａｒｕｍ［Ｊ］．Ｅｘｐ
Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，１９９９，９３（３）：１２３－１３１．

［３６］　ＬＩ　Ｇ　Ｄ，ＬＩ　Ｊ　Ｌ，ＭＵＧＴＨＩＮ　Ｍ，ｅｔ　ａｌ．Ｍｏｌｅｃｕｌａｒ　ｃｌｏ－
ｎｉｎｇ　ｏｆ　ａ　ｇｅｎｅ　ｅｎｃｏｄｉｎｇ　ａ　２０Ｓｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｂｅｔａ－ｓｕｂ－
ｕｎｉｔ　ｆｒｏｍ　Ｐｌａｓｍｏｄｉｕｍ　ｆａｌｃｉｐａｒｕｍ［Ｊ］．Ｉｎｔ　Ｊ　Ｐａｒａ－
ｓｉｔｏｌ，２０００，３０（６）：７２９－７３３．

［３７］　ＫＲＥＩＤＥＮＷＥＩＳＳ　Ａ，ＫＲＥＭＳＮＥＲ　Ｐ　Ｇ，ＭＯＲＤ－
ＭＵＬＬＥＲ　Ｂ．Ｃｏｍｐｒｅｈｅｎｓｉｖｅ　ｓｔｕｄｙ　ｏｆ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎ－
ｈｉｂｉｔｏｒｓ　ａｇａｉｎｓｔ　Ｐｌａｓｍｏｄｉｕｍ　ｆａｌｃｉｐａｒｕｍｌａｂｏｒａｔｏｒｙ
ｓｔｒａｉｎｓ　ａｎｄ　ｆｉｅｌｄ　ｉｓｏｌａｔｅｓ　ｆｒｏｍ　Ｇａｂｏｎ［Ｊ］．Ｍａｌａｒ　Ｊ，

２００８，２４（７）：１８７．
［３８］　ＨＡＴＡＢＵ　Ｔ，ＨＡＧＩＷＡＲＡ　Ｍ，ＴＡＱＵＣＨＩ　Ｎ，ｅｔ　ａｌ．

Ｐｌａｓｍｏｄｉｕｍ　ｆａｌｃｉｐａｒｕｍ：Ｔｈｅ　ｆｕｎｇａｌ　ｍｅｔａｂｏｌｉｔｅ

ｇｌｉｏｔｏｘｉｎ　ｉｎｈｉｂｉｔｓ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｐｒｏｔｅｏｌｙｔｉｃ　ａｃｔｉｖｉｔｙ　ａｎｄ
ｅｘｅｒｔｓ　ａ　ｐｌａｓｍｏｄｉｃｉｄａｌ　ｅｆｆｅｃｔ　ｏｎ　Ｐ．ｆａｌｃｉｐａｒｕｍ［Ｊ］．
Ｅｘｐ　Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，２００６，１１２（３）：１７９－１８３．

［３９］　ＲＥＹＮＯＬＤＳ　Ｊ　Ｍ，ＥＩ　ＢＩＳＳＡＴＩ　Ｋ，ＢＲＡＮＤＥＮＢＵＲＧ
Ｊ，ｅｔ　ａｌ．Ａｎｔｉｍａｌａｒｉａｌ　ａｃｔｉｖｉｔｙ　ｏｆ　ｔｈｅ　ａｎｔｉｃａｎｃｅｒ　ａｎｄ

ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎｈｉｂｉｔｏｒ　ｂｏｒｔｅｚｏｍｉｂ　ａｎｄ　ｉｔｓ　ａｎａｌｏｇ　ＺＬ３Ｂ
［Ｊ］．ＢＭＣ　Ｃｌｉｎ　Ｐｈａｒｍａｃｏｌ，２００７，７：１３．

［４０］　ＣＡＺＥＳＮＹ　Ｂ，ＧＯＳＨＵ　Ｓ，ＣＯＯＫ　Ｊ　Ｌ，ｅｔ　ａｌ．Ｔｈｅ　ｐｒｏ－
ｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎｈｉｂｉｔｏｒ　ｅｐｏｘｏｍｉｃｉｎ　ｈａｓ　ｐｏｔｅｎｔ　Ｐｌａｓｍｏｄｉｕｍ

ｆａｌｃｉｐａｒｕｍｇａｍｅｔｏｃｙｔｏｃｉｄａｌ　ａｃｔｉｖｉｔｙ［Ｊ］．Ａｎｔｉｍｉｃｒｏｂ
Ａｇｅｎｔｓ　Ｃｈｅｍｏｔｈｅｒ，２００９，５３（１０）：４０８０－４０８５．

［４１］　ＰＡＵＧＡＭ　Ａ，ＣＲＥＵＺＥＴ　Ｃ，ＤＵＰＯＵＹ－ＣＡＭＥＴ　Ｊ，ｅｔ
ａｌ．Ｅｖｉｄｅｎｃｅ　ｆｏｒ　ｔｈｅ　ｅｘｉｓｔｅｎｃｅ　ｏｆ　ａ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎ

２１



　１期 陈　佳等：寄生虫蛋白酶体的研究进展

Ｔｏｘｏｐｌａｓｍａ　ｇｏｎｄｉｉ：ｉｎｔｒａｃｅｌｌｕｌａｒ　ｌｏｃａｌｉｚａｔｉｏｎ　ａｎｄ
ｓｐｅｃｉｆｉｃ　ｐｅｐｔｉｄａｓｅ　ａｃｔｉｖｉｔｉｅｓ［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｅ，２００１，８（４）：

２６７－２７３．
［４２］　ＳＨＡＷ　Ｍ　Ｋ，ＨＥ　Ｃ　Ｙ，ＲＯＯＳ　Ｄ　Ｓ，ｅｔ　ａｌ．Ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ

ｉｎｈｉｂｉｔｏｒｓ　ｂｌｏｃｋ　ｉｎｔｒａｃｅｌｌｕｌａｒ　ｇｒｏｗｔｈ　ａｎｄ　ｒｅｐｌｉｃａｔｉｏｎ
ｏｆ　Ｔｏｘｏｐｌａｓｍａ　ｇｏｎｄｉｉ［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｏｌｏｇｙ，２０００，１２１
（１）：３５－４７．

［４３］　ＰＡＵＧＡＭ　Ａ，ＣＲＥＵＺＥＴ　Ｃ，ＤＵＰＯＵＹ－ＣＡＭＥＴ　Ｊ，ｅｔ
ａｌ．Ｉｎ　ｖｉｔｒｏ　ｅｆｆｅｃｔｓ　ｏｆ　ｇｌｉｏｔｏｘｉｎ，ａ　ｎａｔｕｒａｌ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ
ｉｎｈｉｂｉｔｏｒ，ｏｎ　ｔｈｅ　ｉｎｆｅｃｔｉｖｉｔｙ　ａｎｄ　ｐｒｏｔｅｏｌｙｔｉｃ　ａｃｔｉｖｉｔｙ　ｏｆ
Ｔｏｘｏｐｌａｓｍａ　ｇｏｎｄｉｉ［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｏｌ　Ｒｅｓ，２００２，８８（８）：

７８５－７８７．
［４４］　ＩＳＨＩＩ　Ｋ，ＨＩＳＡＥＤＡ　Ｈ，ＤＵＡＮ　Ｘ，ｅｔ　ａｌ．Ｔｈｅ　ｉｎｖｏｌｖｅ－

ｍｅｎｔ　ｏｆ　ｉｍｍｕｎｏｐｒｏｔｅａｓｏｍｅｓ　ｉｎ　ｉｎｄｕｃｔｉｏｎ　ｏｆ　ＭＨＣ
ｃｌａｓｓ　Ｉ－ｒｅｓｔｒｉｃｔｅｄ　ｉｍｍｕｎｉｔｙ　ｔａｒｇｅｔｉｎｇ　Ｔｏｘｏｐｌａｓｍａ
ＳＡＧ１［Ｊ］．Ｍｉｃｒｏｂｅｓ　Ｉｎｆｅｃｔ，２００６，８（４）：１０４５－１０５３．

［４５］　ＨＡＲＲＯＰ　Ｒ，ＣＯＵＬＳＯＮ　Ｐ　Ｓ，ＷＩＬＳＯＮ　Ｒ　Ａ．Ｃｈａｒ－
ａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎ，ｃｌｏｎｉｎｇ　ａｎｄ　ｉｍｍｕｎｏｇｅｎｉｃｉｔｙ　ｏｆ　ａｎｔｉｇｅｎｓ
ｒｅｌｅａｓｅｄ　ｂｙ　ｌｕｎｇ－ｓｔａｇｅ　ｌａｒｖａｅ　ｏｆ　Ｓｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏｎｉ
［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｏｌｏｇｙ，１９９９，１１８（６）：５８３－５９４．

［４６］　ＮＡＢＨＡＮ　Ｊ　Ｆ，ＨＡＭＤＡＮ　Ｆ　Ｆ，ＲＩＢＥＲＩＯ　Ｐ．Ａ
Ｓｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏｎｉ　Ｐａｄ１ｈｏｍｏｌｏｇｕｅ　ｓｔａｂｉｌｉｚｅｓ　ｃ－Ｊｕｎ
［Ｊ］．Ｍｏｌ　Ｂｉｏｃｈｅｍ　Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，２００２，１２１（１）：１６３－
１７２．

［４７］　ＲＡＭ　Ｄ，ＺＩＶ　Ｅ，ＬＡＮＴＭＥＲ　Ｆ，ｅｔ　ａｌ．Ｉｎｔｅｒａｃｔｉｏｎ　ｏｆ
ｔｈｅ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　Ｓ５ａ／Ｒｐｎ１０ ｍｕｌｔｉｕｂｉｑｕｉｔｉｎ－ｂｉｎｄｉｎｇ
ｐｒｏｔｅｉｎ　ａｎｄ　ｔｈｅ　８ｋＤａ　ｃａｌｃｉｕｍ－ｂｉｎｄｉｎｇ　ｐｒｏｔｅｉｎ　ｏｆ
Ｓｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏｎｉ［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｏｌｏｇｙ，２００３，１２７
（４）：３３７－３４７．

［４８］　ＧＵＥＥＲＡ－ＳＲ，ＣＡＳＴＲＯ－ＢＯＲＧＥＳ　Ｗ，ＥＶＡＮＧＥ－
ＬＩＳＴＡ　Ｅ　Ａ，ｅｔ　ａｌ．Ｓｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏｎｉ：ｆｕｎｃｔｉｏｎａｌ

ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅｓ　ａｒｅ　ｒｅｑｕｉｒｅｄ　ｆｏｒ　ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔ　ｉｎ　ｔｈｅ　ｖｅｒ－
ｔｅｂｒａｔｅ　ｈｏｓｔ［Ｊ］．Ｅｘｐ　Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，２００５，１０９（４）：２２８－
２３６．

［４９］　ＮＡＢＨＡＮ　Ｊ　Ｆ，ＥＩ－ＳＨＥＨＡＢＩ　Ｆ，ＰＡＴＯＣＫＡ　Ｎ，ｅｔ　ａｌ．
Ｔｈｅ　２６Ｓｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎ　Ｓｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏｎｉ：ｂｉｏｉｎ－
ｆｏｒｍａｔｉｃｓ　ａｎａｌｙｓｉｓ，ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔａｌ　ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ，ａｎｄ
ＲＮＡ　ｉｎｔｅｒｆｅｒｅｎｃｅ（ＲＮＡｉ）ｓｔｕｄｉｅｓ［Ｊ］．Ｅｘｐ　Ｐａｒａｓｉ－
ｔｏｌ，２００７，１１７（３）：３３７－３４７．

［５０］　ＣＡＳＴＲＯ－ＢＯＲＧＥＳ　Ｗ，ＣＡＲＴＷＲＩＧＨＴ　Ｊ，ＡＳＨＴＯＮ
ＰＤ，ｅｔ　ａｌ．Ｔｈｅ　２０Ｓｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｏｆ　Ｓｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏ－
ｎｉ：Ａ　ｐｒｏｔｅｏｍｉｃ　ａｎａｌｙｓｉｓ［Ｊ］．Ｐｒｏｔｅｏｍｉｃｓ，２００７，７
（７）：１０６５－１０７５．

［５１］　洪　炀，韩宏晓，彭金彪，等．日本血吸虫蛋白酶体α２
亚基基因的 克 隆、表 达 及 功 能 分 析［Ｊ］．生 物 工 程 学

报，２０１０，２６（４）：５０９－５１６．
［５２］　ＢＯＴＨＬＨＯ－ＭＡＣＨＡＤＯ　Ｃ，ＣＡＢＲＡＬ　Ｆ　Ｊ，ＳＯＡＲＥＳ

Ｃ　Ｓ，ｅｔ　ａｌ．Ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎ　ａｎｄ　ｍＲＮＡ　ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎ

ａｎａｌｙｓｉｓ　ｏｆ　ＰＩ３１，ａｎ　ｅｎｄｏｇｅｎｏｕｓ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｉｎｈｉｂｉｔｏｒ
ｆｒｏｍＳｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏｎｉ［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｏｌ　Ｒｅｓ，２０１０，

１０７（５）：１１６３－１１７１．
［５３］　ＭＡＴＨＩＥＳＯＮ　Ｗ，ＣＡＳＴＲＯ－ＢＯＲＧＥＳ　Ｗ，ＷＩＬＳＯＮ

Ｒ　Ａ．Ｔｈｅ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ－ｕｂｉｑｕｉｔｉｎ　ｐａｔｈｗａｙ　ｉｎ　ｔｈｅ
Ｓｃｈｉｓｔｏｓｏｍａ　ｍａｎｓｏｎｉ　ｅｇｇ　ｈａｓ　ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔ－ａｎｄ　ｍｏｒ－
ｐｈｏｌｏｇｙ－ｓｐｅｃｉｆｉｃ　ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓｔｉｃｓ［Ｊ］．Ｍｏｌ　Ｂｉｏｃｈｅｍ
Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，２０１１，１７５（２）：１１８－１２５．

［５４］　ＭＵＴＯＭＢＡ　Ｍ　Ｃ，ＷＡＮＧ　Ｃ　Ｃ．Ｔｈｅ　ｒｏｌｅ　ｏｆ　ｐｒｏｔｅｏｌｙ－
ｓｉｓ　ｄｕｒｉｎｇ　ｄｉｆｆｅｒｅｎｔｉａｔｉｏｎ　ｏｆ　Ｔｒｙｐａｎｏｓｏｍａ　ｂｒｕｃｅｉ　ｆｒｏｍ
ｔｈｅ　ｂｌｏｏｄｓｔｒｅａｍ　ｔｏ　ｔｈｅ　ｐｒｏｃｙｃｌｉｃ　ｆｏｒｍ［Ｊ］．Ｍｏｌ　Ｂｉｏ－
ｃｈｅｍ　Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，１９９８，９３（１）：１１－２２．

［５５］　ＶＡＮ　ＨＥＬＬＥＭＯＮＤ　Ｊ　Ｊ，ＭＯＴＴＲＡＭ　Ｊ　Ｃ．Ｔｈｅ
ＣＹＣ３ｇｅｎｅ　ｏｆ　Ｔｒｙｐａｎｏｓｏｍａ　ｂｒｕｃｅｉ　ｅｎｃｏｄｅｓ　ｗｉｔｈ　ａ
ｃｙｃｌｉｎ　ｗｉｔｈ　ａ　ｓｈｏｒｔ　ｈａｌｆ－ｌｉｆｅ［Ｊ］．Ｍｏｌ　Ｂｉｏｃｈｅｍ　Ｐａｒａｓｉ－
ｔｏｌ，２０００，１１１（２）：２７５－２８２．

［５６］　ＨＵＡＮＧ　Ｌ，ＳＨＥＮ　Ｍ，ＣＨＥＲＮＵＳＨＥＶＩＣＨ　Ｉ，ｅｔ　ａｌ．
Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎ　ａｎｄ　ｉｓｏｌａｔｉｏｎ　ｏｆ　ｔｈｒｅｅ　ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｓｕｂ－
ｕｎｉｔｓ　ａｎｄ　ｔｈｅｉｒ　ｅｎｃｏｄｉｎｇ　ｇｅｎｅｓ　ｆｒｏｍ　Ｔｒｙｐａｎｏｓｏｍａ
ｂｒｕｃｅｉ［Ｊ］．Ｍｏｌ　Ｂｉｏｃｈｅｍ　Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，１９９９，１０２（２）：

２１１－２２３．
［５７］　ＹＡＯ　Ｙ，ＨＵＡＮＧ　Ｌ，ＫＲＵＴＣＨＩＮＳＫＹ　Ａ，ｅｔ　ａｌ．

Ｓｔｒｕｃｔｕｒａｌ　ａｎｄ　ｆｕｎｃｔｉｏｎａｌ　ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｓａｔｉｏｎｓ　ｏｆ　ｔｈｅ　ｐｒｏ－
ｔｅａｓｏｍｅ－ａｃｔｉｖａｔｉｎｇ　ｐｒｏｔｅｉｎ　ＰＡ２６ｆｒｏｍ　Ｔｒｙｐａｎｏｓｏｍａ
ｂｒｕｃｅｉ［Ｊ］．Ｊ　Ｂｉｏｌ　Ｃｈｅｍ，１９９９，２７４（４８）：３３９２１－
３３９３０．

［５８］　ＬＩ　Ｚ，ＷＡＮＧ　Ｃ　Ｃ．Ｆｕｎｃｔｉｏｎａｌ　ｃｈａｒａｃｔｅｒｉｚａｔｉｏｎ　ｏｆ　ｔｈｅ
ｅｌｅｖｅｎ　ｎｏｎ－ＡＴＰａｓｅ　ｓｕｂｕｎｉｔ　ｐｒｏｔｅｉｎｓ　ｉｎ　ｔｈｅ　ｔｒｙｐａｎｏ－
ｓｏｍｅｓ　１９Ｓｐｒｏｔｅａｓｏｍａｌ　ｒｅｇｕｌａｔｏｒｙ　ｃｏｍｐｌｅｘ［Ｊ］．Ｊ　Ｂｉ－
ｏｌ　Ｃｈｅｍ，２００２，２７７（４５）：４２６８６－４２６９３．

［５９］　ＤＥ　ＤＩＥＧＯ　Ｊ　Ｌ，ＫＡＴＺ　Ｊ　Ｍ，ＭＡＲＳＨＡＬＬ　Ｐ，ｅｔ　ａｌ．
Ｔｈｅ　ｕｂｉｑｕｉｔｉｎ－ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｐａｔｈｗａｙ　ｐｌａｙｓ　ａｎ　ｅｓｓｅｎｔｉａｌ
ｒｏｌｅ　ｉｎ　ｐｒｏｔｅｏｌｙｓｉｓ　ｄｕｒｉｎｇ　Ｔｒｙｐａｎｏｓｏｍａ　ｃｒｕｚｉ　ｒｅｍｏｄ－
ｅｌｉｎｇ［Ｊ］．Ｂｉｏｃｈｅｍｉｓｔｒｙ，２００１，４０（４）：１０５３－１０６２．

［６０］　ＦＡＲＩＡ　Ｌ　Ｏ，ＬＩＭＡ　Ｂ　Ｄ，ＤＥ　ＳＣ　Ｍ．Ｔｒｙｐａｎｏｓｏｍａ
ｃｒｕｚｉ：Ｅｆｆｅｃｔ　ｏｆ　ｔｈｅ　ｉｎｆｅｃｔｉｏｎ　ｏｎ　ｔｈｅ　２０Ｓｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ
ｉｎ　ｎｏｎ－ｉｍｍｕｎｅ　ｃｅｌｌｓ［Ｊ］．Ｅｘｐ　Ｐａｒａｓｉｔｏｌ，２００８，２０
（３）：２６１－２６８．

［６１］　杨　光，周天鸿，李月琴，等．华支睾吸虫蛋白酶体α２
新基因的生物信息学分析与克隆表达［Ｊ］．中国人兽

共患病学报，２００９，２５（９）：８６５－８６９．
［６２］　ＤＥ　ＰＡＵＬＡ　Ｆ　Ｍ，ＣＡＳＴＲＯ－ＢＯＲＧＥＳ　Ｗ，ＪＵ

′
ＮＩＯＲ　Ｏ　Ｓ，

ｅｔ　ａｌ．Ｔｈｅ　ｕｂｉｑｕｉｔｉｎ－ｐｒｏｔｅａｓｏｍｅ　ｓｙｓｔｅｍ　ｉｎ　Ｓｔｒｏｎｇｙｌｏｉｄｉ－
ｄａｅ．Ｂｉｏｃｈｅｍｉｃａｌ　ｅｖｉｄｅｎｃｅ　ｆｏｒ　ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔａｌｌｙ　ｒｅｇｕｌａｔｅｄ

ｐｒｏｔｅｏｌｙｓｉｓ　ｉｎ　Ｓｔｒｏｎｇｙｌｏｉｄｅｓ　ｖｅｎｅｚｕｅｌｅｎｓｉｓ［Ｊ］．Ｐａｒａｓｉｔｏｌ
Ｒｅｓ，２００９，１０５（２）：５６７－５７６．

（编辑　白永平）

３１


